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За последние годы стало очевидным, что возникновение и прогрессирование опухо-
левых клеток сильно зависит от микроокружения опухоли (tumor microenvironment или
TME). Микросреда злокачественных образований состоит из неопухолевых клеток, та-
ких как фибробласты, иммунные клетки, эндотелиальные клетки, а также специфичного
для опухоли внеклеточного матрикса (extracellular matrix или ECM) [3]. Многие работы
утверждают, что развитие злокачественной опухоли на всех стадиях, включая метаста-
зирование, сильно зависит от фибробластов, которые окружают раковую клетку (cancer-
associated fibroblasts или CAF) [2]. Однако роль фибробластов в онкогенезе, а также точ-
ный молекулярный механизм, лежащий в основе взаимодействия раковых клеток и фиб-
робластов, еще плохо изучены [1]. Поэтому в данной работе мы решили провести сравни-
тельный мета-анализ экспрессии генов фибробластов, ассоциированных с раком (CAF), и
нормальных фибробластов (normal fibroblasts или NF) для 6 типов рака. Исследование по-
казало, что биомаркеры, специфичные для опухоль-ассоциированных фибробластов, об-
наруженные в литературных источниках не являются универсальными для всех типов
рака. На основании посчитанных данных, мы предложили свой список генов, значительно
изменяющих экспрессию во всех типах рака. Функциональный анализ дифференциально
представленных генов выявил значительные изменения генов, вовлеченных в организа-
цию и протеолиз внеклеточного матрикса. Белки ECM обеспечивают структурные сигна-
лы и поддерживают рост и миграцию опухолевых клеток. По-видимому, CAF являются
основным компонентом стромы, который модифицирует состав и организацию ECM, что
способствует росту опухоли. Для разных типов рака выявлено изменение экспрессии ге-
нов, вовлеченных в работу различных сигнальных путей, участвующих в межклеточном
взаимодействии (сигнальные пути Notch, Hippo, MAPK). Кроме того, были найдены тран-
скрипционные факторы, которые влияют на гены, значительно изменившие экспрессию
для каждого типа рака. Среди них можно выделить гены HEY1, TFAP4, T-box транскрип-
ционные факторы, семейства HOX белков и факторы ранних B-клеток.
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