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Изучение пространственной структуры хроматина и ее связи с экспрессией стало воз-
можным благодаря развитию методов фиксации конформации хромосом [4]. Популярной
моделью является система регуляции экспрессии альфа-глобинов [1]. С помощью мето-
да 3C было показано, что конфигурация альфа-глобинового домена может меняться в
зависимости от активности экспрессии альфа-глобинов для эритроидных и лимфоидных
клеток G.gallus [3].

Целью настоящей работы является изучение альтернативных конфигураций альфа-
глобинового домена G.gallus при помощи метода 5C [2].

В качестве исходных данных использованы результаты секвенирования 5C для альфа-
глобинового домена в трех типах клеток G.gallus: лимфоидной линии DT40, линии пре-
эритробластов HD3 и индуцированных эритроидных клеток HD3. Ранее показано, что
активная экспрессия с исследуемого домена наблюдается только в третьей линии.

В работе создан эффективный и простой метода картирования данных 5C. Применены
разные способы коррекции и нормализации теплокарт: поправка на степень амплифика-
ции праймеров, квантильная нормализация, итеративная коррекция. Для интерпретации
результатов вычислены коэффициенты Жаккарда. Произведен поиск топологических до-
менов хроматина.

В результате проведено сравнение степени конденсации хроматина в области альфа-
глобиновых доменов между тремя типами клеток. Показано изменение структуры хрома-
тина при индукции дифференциации преэритробластов G.gallus.
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