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Âûðàâíèâàíèå ïîñëåäîâàòåëüíîñòåé ïîäðàçóìåâàåò, ÷òî ëþáûå äâà ìîíîìåðà, ïî-
ñòàâëåííûå â îäíó êîëîíêó, ðîäñòâåííû äðóã äðóãó. Íà ïðàêòèêå ÷àñòî âîçíèêàåò çà-
äà÷à ñðàâíåíèÿ äâóõ âûðàâíèâàíèé, ïîñòðîåííûõ ðàçëè÷íûìè ìåòîäàìè äëÿ îäíîãî è
òîãî æå íàáîðà ïîñëåäîâàòåëüíîñòåé. Ââîäèòñÿ ñëåäóþùàÿ ìåðà ðàçëè÷èÿ âûðàâíèâà-
íèé. Îäíî èç âûðàâíèâàíèé ìû ïðèíèìàåì çà ýòàëîííîå, à äðóãîå � çà òåñòèðóåìîå.
Äëÿ êàæäîé êîëîíêè ýòàëîííîãî âûðàâíèâàíèÿ ñ÷èòàåì, ïî ñêîëüêèì êîëîíêàì òåñòè-
ðóåìîãî âûðàâíèâàíèÿ áûëè ðàçáðîñàíû åå îñòàòêè. ×èñëî ýòèõ êîëîíîê ìèíóñ îäíà
ïðèçíàåòñÿ êîëè÷åñòâîì îøèáîê ïåðâîãî ðîäà, ò.å. íåäîïðåäñêàçàíèåì ãîìîëîãèè îñòàò-
êîâ òåñòèðóåìûì âûðàâíèâàíèåì. Îøèáêè âòîðîãî ðîäà ðàññ÷èòûâàþòñÿ àíàëîãè÷íûì
ñïîñîáîì, íî âûðàâíèâàíèÿ ìåíÿþòñÿ ðîëÿìè. Â ïðîñòåéøåì ñëó÷àå íîðìèðîâàííîå
÷èñëî îøèáîê îáîèõ ðîäîâ è åñòü ìåðà.

Ïðîâåðÿëîñü, íàñêîëüêî äàííàÿ ìåðà îòðàæàåò îòíîñèòåëüíóþ ýôôåêòèâíîñòü âû-
ðàâíèâàíèé â áèîèíôîðìàòè÷åñêèõ çàäà÷àõ. Äëÿ ýòîãî áûëè âçÿòû âûðàâíèâàíèÿ èç
áàçû äàííûõ ýòàëîííûõ âûðàâíèâàíèé Balibase [1]. Äëÿ òåõ æå ïîñëåäîâàòåëüíîñòåé
áûëè ïîñòðîåíû âûðàâíèâàíèÿ ïðîãðàììîé muscle [2] ñ ïàðàìåòðàìè ïî óìîë÷àíèþ
(default) è ñ ïàðàìåòðàìè äëÿ ãðóáîãî, íî áûñòðîãî âûðàâíèâàíèÿ (fast). Ïîêàçàíî,
÷òî, â ñðåäíåì, ìåðà ñõîäñòâà fast muscle ñ ýòàëîííûìè âûðàâíèâàíèÿìè íèæå, ÷åì
default muscle. Êðîìå òîãî, HMM-ïðîôèëÿìè, ïîñòðîåííûìè äëÿ ýòàëîííûõ âûðàâ-
íèâàíèé, fast è default muscle íàõîäèëèñü ãîìîëîãè â áàíêå äàííûõ Swiss-Prot. Áûëî
ïîêàçàíî, ÷òî ïî÷òè âñå íàõîäêè äëÿ ïðîôèëåé ïî muscle íàøëèñü è ïî ýòàëîííûì
âûðàâíèâàíèÿì. Fast muscle íàøåë ìåíüøå ãîìîëîãîâ, ÷åì default muscle, ÷òî êîððåëè-
ðóåò ñ ïîâåäåíèåì ìåðû. Òàêæå, ôèëîãåíåòè÷åñêîå äåðåâî, ïîñòðîåííîå äëÿ ýòàëîííîãî
âûðàâíèâàíèÿ ìåòîäîì ïàðñèìîíèè c ïîìîùüþ ïðîãðàììû TNT [3], ëó÷øå âîñïðîèçâî-
äèòñÿ âûðàâíèâàíèÿìè ñ ëó÷øåé ìåðîé (default muscle). Òàêèì îáðàçîì, ìåðà ïðèãîäíà
äëÿ èñïîëüçîâàíèÿ â çàäà÷àõ ñðàâíåíèÿ âûðàâíèâàíèé.
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Èëëþñòðàöèè

Ðèñ. 1: Çàâèñèìîñòü äîëè íàéäåííûõ ïî HMM-ïðîôèëþ ãîìîëîãîâ îò ìåðû. Êîýôôèöè-
åíòû êîððåëÿöèè äëÿ fast è default = -0.57 è -0.56, p-value<0.001, ñðåäíèå çíà÷åíèÿ ìåðû
0,64 è 0,56, ñðåäíèå äîëè êîëè÷åñòâ íàõîäîê îò âñåõ íàõîäîê ïî ïðîôèëÿì ýòàëîííûõ
âûðàâíèâàíèé 0,82 è 0,84.
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